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!蛋白定向固定抗体用于椭偏光学生物传感器免疫检测

孟艳丽 王战会 靳 刚
（中国科学院力学研究所 国家微重力实验室，北京 #"""5"）

摘 要 椭偏光学生物传感器是在椭偏光学显微成像技术的基础上发展的一项生物传感技术。它能够直接观测

固体表面上的生物分子面密度，毋需任何标记辅助，适合发展成为一种无标记免疫检测技术。研究了在硅片表面

上通过 C蛋白定向固定抗体分子用于椭偏光学生物传感器免疫检测的可能性。实验结果表明，通过 C蛋白固定抗
体得到的抗体膜层的均一性和固定量的重复性能够保证椭偏光学生物传感器免疫检测结果的质量。通过 C蛋白
定向固定的抗体的抗原结合位点趋向一致，显著提高了抗体与抗原结合的能力。此外，通过蛋白 C固定的免疫球
蛋白 D分子能够结合更多的多克隆抗体分子说明通过 C蛋白固定的蛋白质分子能够较好地保持其空间构象。

关键词 C蛋白，椭偏光学生物传感器，无标记免疫检测技术
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椭偏光学生物传感器是近几年发展起来的基于

椭偏光学显微成像和生物分子特异亲和性的生物传

感技术。关于它的光学原理已有详细的叙述［#］。椭

偏光学显微成像是一种灵敏的表面观测技术，适合

于观测超薄膜。它能够以亚纳米的灵敏度对固体基

底表面上的生物单分子膜层进行观测。研究表明，

绝大部分蛋白质在固体表面上形成的单分子饱和吸

附膜层厚度在 ! F #",<的范围内［!］。由于生物分子
间的特异性结合，如抗原抗体间的结合，而形成的复

合膜层能导致表面上的生物分子膜层厚度的增加。

通过椭偏光学生物传感器可以很容易地直接定量观

测生物分子膜层厚度分布的变化，从而确定待测溶

液中目标生物分子的存在与否，或更进一步进行定

量分析。该传感器不同于酶联免疫和放射免疫法的

优点是毋需对生物分子做任何标记，从而从方法上

消除了标记操作带来的检测问题。此外，椭偏光学

生物传感器是一种光学显微成像技术，它能够同时

对样品表面进行大面积的成像［0］，因此通过该传感

器能够实现生物分子的多元检测———蛋白质芯片。

本文研究的就是适合于椭偏光学生物传感器检测的

抗体芯片的表面改性技术。

抗体分子对目标抗原有着极高的特异选择性，

它已被固定在各种各样的固体表面上用于蛋白质纯

化、免疫检测等［$］。本文研究了抗体分子在硅片表

面上的定向固定方法和传感器应用。抛光的硅片具

有良好的光学表面和高光学折射率，十分适合于用

作椭偏光学生物传感器检测的基底。研究发现直接

固定在固体表面上的抗体分子的生物活性通常低于

溶液中的抗体分子。生物活性降低的原因可能是固

定在固体表面上的抗体分子的空间构象改变，空间

位阻大，不利于抗体1抗原的自由结合［G］。另外一个
可能的原因是抗体分子的功能域在固相表面上趋向

的随意性。我们通常采用疏水表面的硅片作为基

底，来直接固定抗体，由于这种物理吸附的随意性，

一些被固定的抗体分子的功能域被掩盖，失去同抗

原分子结合的能力。而定向固定抗体分子的方法能

够使抗体的功能域完全暴露在表面外，有效地改善

抗体与抗原间的结合。C蛋白是从金黄色葡萄球菌
中提取的蛋白质，它能够同多种哺乳动物抗体分子

的 9A片段特异性结合，经常被用来定向固定抗体分
子［4］。本文研究了通过 C蛋白定向固定抗体分子
用于椭偏光学生物传感器免疫检测的可能性。

" 材料和方法

"#" 试剂
人免疫球蛋白 D（H>D），人免疫球蛋白 D的抗体



（!"#$%&’(），!蛋白（)*+#,$" !），牛血清白蛋白（-.!）
购自美国 .$’/0公司。
!"# 硅片表面疏水化处理［$］

把切成 12// 3 4//大小的抛光硅片浸泡在体
积比为 5 67的过氧化氢（8191）和浓硫酸（81.9:）混

合液中 72/$"。纯水清洗 7次，再用无水乙醇清洗 7
次后，把硅片浸泡于体积比为 5 652的二氯二甲基硅
烷［（;87）1 .$;<1］和三氯乙烯（;18;<7）混合液中

4/$"。轮换用无水乙醇和三氯乙烯清洗硅片 7 次。
处理好的硅片浸泡在无水乙醇中待用。

!"% 在疏水表面上固定抗体结合抗原
把经过疏水化处理的硅片浸泡到磷酸缓冲液

（)-.，=8 >?1）稀释的人免疫球蛋白 (抗体溶液中
（2?5/’@/A），大约用 72/$"，达到饱和吸附。纯水清
洗去除未吸附的抗体分子后，用 5/’@/A 的牛血清
白蛋白溶液封闭表面 72/$"。再用纯水清洗后，放
入 5/’@/A的人免疫球蛋白 (的溶液中浸泡 72/$"。
纯水清洗，氮气吹干。

!"& 用 ’蛋白改性硅片表面固定抗体结合抗原
把经过疏水化处理的硅片浸泡到磷酸缓冲液

（)-.，=8 >?1）稀释的 !蛋白溶液（5/’@/A）中，达到
饱和吸附，大约为 12/$"。纯水清洗后，用 5/’@/A
的牛血清白蛋白溶液封闭表面 72/$"。纯水清洗
后，浸泡到 2?5/’@/A的人免疫球蛋白 ( 抗体溶液
中，结合反应达到饱和，大约为 72/$"。纯水清洗
后，放入 5/’@/A的人免疫球蛋白 (的溶液中浸泡
72/$"。纯水清洗，氮气吹干。
!"( 椭偏光学生物传感器
椭偏光学生物传感器是近几年发展起来的基于

椭偏光学显微成像技术和生物芯片技术的生物传感

器技术。椭偏光学显微成像是在传统的椭偏仪的基

础上发展起来的一项光学成像技术［B］。椭偏光学测

量是用偏振光波为探测光照射样品，样品会对入射

光波进行调制，使得反射光中载有样品的信息。在

椭偏光学成像技术中，用一个扩展光束代替了传统

的窄光束，;;C摄象机代替了传统的光电倍增管或
光电管等光探测器，扩大了样品表面的即时检测面

积，可以对多元样品进行观测，而不再像传统的椭偏

仪那样，只能做单点测量。椭偏光学显微成像技术

在检测样品膜层的厚度分布时，同时应用消光椭偏

和非消光椭偏原理，使得膜层的厚度正比于反射光

强的平方根［B］。膜层厚度的绝对值可以通过引入参

考膜层或用消光椭偏法测量来得到。以抛光的硅片

表面作为基底，椭偏光学显微成像技术能够以亚纳

米的厚度分辨率和微米级的横向分辨率来观测生物

分子膜层［5］。

# 实验结果和讨论
为了比较不同的抗体分子固定方式对生物活性

的影响，疏水硅片表面和经过 !蛋白改性的硅片表
面被选定来固定抗体分子。在疏水硅片表面上，抗

体分子主要是通过疏水相互作用驱动的物理吸附固

定在表面上。在经过 !蛋白改性的硅片表面上，抗
体分子是通过其 DE片段与 !蛋白的特异结合，使
D0F片段都指向表面外侧，而定向固定在表面上。
通过椭偏光学生物传感器观测，直接得到抗体膜层

的灰度图。为直观地显示表面的膜层分布，根据椭

偏光学成像原理可以把灰度图转换成膜层分布的三

维图［B］。图 5 所显示的就是抗体分子（!"#$%&’(）在
疏水硅片表面上（图 5!）和经过 !蛋白改性的硅片
表面上形成的饱和结合膜层的三维图（图 5-）。

图 5 （!）疏水硅片表面上抗体分子的饱和吸附膜层和
（-）蛋白 !改性后的硅片表面上抗体分子饱和结合膜层

D$’G5 （!）HI, J0#K*0#,L <0M,* +N 0"#$%&’( N+*/,L
FM =IMJ$E0< 0LJ+*=#$+" +" #I, IML*+=I+F$E J$<$E+"
JK*N0E,；（-）HI, J0#K*0#,L <0M,* +N 0"#$%&’( N+*/,L

FM $#J 0NN$"$#M O$#I #I, =*+#,$" !
+" #I, J$<$E+" JK*N0E,

从图中可以看出，抗体分子在经过 !蛋白改性
的硅片表面上的固定量，略少于直接在疏水硅片表

面上的固定量。在经过 ! 蛋白改性的硅片表面上
的抗体膜层平均厚度是 7?P"/，疏水硅片表面上的
膜层平均厚度是 :?5"/。为了评价经过 !蛋白改性
的硅片表面上形成的抗体膜层的均匀性，在膜层上

随机选定 4个区域测定膜层的厚度，得到的偏差小
于 2?5"/。椭偏光学生物传感器是通过直接检测硅
片表面上生物分子膜层的厚度来确定生物分子在表

面上的结合量（即分子面密度），所以表面上生物分

子膜层的均一性有利于得到高质量的检测结果，特

别是定量检测。此外，抗体在硅片表面上结合量的

重复性，对于获得稳定的高质量的检测结果同样是

一个重要的影响因素。取 4 片经过 !蛋白改性的
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硅片，重复进行 !次抗体分子的固定实验。通过椭
偏光学生物传感器来检测抗体的结合量，得到的偏

差小于 "#$%&。上述结果表明通过 ’蛋白来定向固
定抗体分子能够保证椭偏光学生物传感器检测结果

的重复性和稳定性。

把通过 ’蛋白固定人免疫球蛋白 ( 抗体的硅
片和人免疫球蛋白 ( 抗体直接吸附于疏水表面的
硅片同时浸泡在相同的人免疫球蛋白 (溶液中，持
续相同的时间。通过椭偏光学生物传感器检测得到

的结果如图 $所示。图 $’展示的是疏水硅片表面
上固定的抗体与抗原的结合结果，可以看出，仅有少

量的人免疫球蛋白 (与其抗体结合，抗体膜层厚度
大约为 "#)%&。而图 $*中通过 ’蛋白固定的抗体
与抗原结合的结果显示有大量的人免疫球蛋白 (
与其抗体结合。定量分析结果表明人免疫球蛋白 (
与通过 ’蛋白定向固定的抗体结合量大约是与直
接在疏水硅片表面上固定的抗体结合量的 !倍。实
验结果说明通过 ’蛋白定向固定在硅片表面上的
抗体分子比直接固定在疏水硅片表面上的抗体分子

持有更高的生物活性。

图 $ （’）人免疫球蛋白 (与疏水硅片表面上
固定的抗体结合，（*）人免疫球蛋白 (与通过
蛋白 ’定向固定的抗体结合

+,-.$ （’）/0&1% 2-( 340%5 6,78 1%7,92-( ,&&43,:,;<5
3= >8=?,@1: 15?4A>7,4% 4% ?,:,@4% ?0AB1@<；

（*）/0&1% 2-( 340%5 6,78 1%7,92-( 4A,<%7<5 >A47<,%
’ ,&&43,:,;17,4% 4% ?,:,@4% ?0AB1@<

C4A< 80&1% 2-( 61? 340%5 4% ?0AB1@< &45,B,<5 6,78

>A47<,% ’ 781% 7817 4% 8=5A4>843,@ ?0AB1@<

通过物理吸附在硅片表面上固定抗体分子是最

简便的抗体固定方法，但会导致抗体的生物活性受

到影响。原因可能是抗体分子与表面之间的相互作

用改变了抗体分子的空间构象，导致抗原结合域受

到破坏，失去与抗原的结合能力。抗体分子的定向

固定能在一定程度上解决这些问题。通过 ’ 蛋白
定向固定的抗体分子能够保持更高的生物活性，可

能的原因一是 ’蛋白分子介于表面与抗体分子之
间，有效地降低了抗体分子与表面间的相互作用，使

抗体分子能够在一定程度上维持其空间构象；二是

’蛋白分子与抗体分子的 +@片段结合使 +13 片段
都有序地伸向表面外，降低了抗体与抗原结合的空

间阻力。研究发现 ’蛋白分子具有 ! 个能够特异
性结合抗体分子 +@片段的功能域（D，E，’，*和 F），
每个功能域含有 !)个氨基酸残基，并且都能独立同
+@片段结合［G］。物理吸附使固定在硅片表面上的 ’
蛋白分子部分功能域受到破坏，但具有多个功能域

的优势使其总能够保持活性功能域的存在，供定向

固定抗体分子使用。因此，通过 ’蛋白固定抗体分
子是一项既简单又有效的定向固定技术。

为了进一步证明通过 ’蛋白固定抗体分子能
够有效降低表面与抗体之间的相互作用，保持抗体

分子的空间构象，我们又设计了通过 ’蛋白来固定
人免疫球蛋白 ( 与其多克隆抗体进行结合。图 H
中所显示的就是通过 ’蛋白来固定的以及直接固
定在硅片表面上的人免疫球蛋白 (与其多克隆抗
体的结合结果。直接在硅片表面上固定的人免疫球

蛋白 (所结合的抗体膜层厚度为 H#!%&（图 H*），而
通过 ’蛋白来固定的人免疫球蛋白 (结合的抗体
膜层厚度大约是直接在硅片表面上固定的人免疫球

蛋白 (结合的抗体膜层厚度的 H倍。这表明通过 ’
蛋白固定的人免疫球蛋白 (能够较好地维持其空
间构象，从而在分子上保持了更多的抗体结合位点。

图 H （’）抗体与通过 ’蛋白固定的人免疫球蛋白 (结合，
（*）抗体与疏水表面上固定的人免疫球蛋白 (结合
+,-.H （’）’%7,92-( 340%5 6,78 80&1% 2-( ,&&43,:,;<5 3=

>A47<,% ’ 4% ?,:,@4% ?0AB1@<；（*）’%7,92-( 340%5
6,78 80&1% 2-( ,&&43,:,;<5 3= >8=?,@1: 15?4A>7,4%

4% ?,:,@4% ?0AB1@<
I8< >A47<,% ’ ,&&43,:,;<5 ?,:,@4% ?0AB1@< 340%5

&4A< 1%7,92-( 781% 7817 4% 8=5A4>843,@ ?0AB1@<
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《生物工程学报》加入“万方数据———数字化期刊群”的声明

为了实现科技期刊编辑、出版发行工作的电子化，推进科技信息交流的网络化进程，我刊现已入网“万方数据———数字化

期刊群”，所以，向本刊投稿并录用的稿件文章，将一律由编辑部统一纳入“万方数据———数字化期刊群”，进入因特网提供信

息服务。有不同意者，请事先声明。本刊所付稿酬包含刊物内容上网服务报酬，不再另付。

本刊全文内容按照统一格式制作，读者可上网查询浏览，并订阅本刊。（K##>：__’[2"]<( >19$%8$"!4’( "%:( "&）

《生物工程学报》编辑部

!""#：__$$$ (%&%’%(!) (*% %&%!+!a%&%’%(!) (*%

D)) 生 物 工 程 学 报 /E卷




